Stabilité et variabilité des génomes-Evolution

Cing genegsr pourraient intervenir dans le développement dingta Mais.

A partir de I'exploitation du document, trouvez deguments poumnontrer que ces genes appartiennent a
une famille multigénique.

Document

Le génome du mais contient 5 genes Esr (Esr 1 8)Egri codent les 5 séquences d'acides aminés
présentées ci-dessous.
La séquence Esr 1 est prise comme séquence denedér
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Chaque lettre correspond a un acide aminé.

Les acides aminés identiques a ceux de la proEsné sont indiqués par des petits tirets « - ».
Les acides aminés absents dans une séquencedignempar des grands tirets « _ ».

Le signe « >< » marque la fin de la séquence po&i

Pour plus de clarté, les séquences sont présgraégsoupes de 10 acides aminés.



